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INTRODUCCICN: Cuando se realizan experimentos utilizando la simu
lacifSn con un modelo matemdtico, es necesario gue Sste cumpla con una
serie de requisitos gue le den wvalidez a los resultados experimenta—-—
les; y& gque cualguier conclusifn gue surja es vilida eno tanto gue =1
modelo realmente represente los factores importantes en el sistema -
real vy exprese su forma de accifn (Fishman, 1978 y Naylor et. al,1980).

Al evaluar un modelo, debe comprobarse gue las funcicnes de rela
cifin entre las variables sean adecuadas. Luego debe verificarse que -
el programa de cimputo gue se usard para desarrollar los experimentos
coincida con el modelo planteado. Por filtimo, se debe constatar gue -
los dateos generados a través del modelo sean similares a los datos co
nocidos del sistema real (Fishman, 1978 ¥ Naylor et. al, 19%80).

El método mis usado para revisar los datos generados es el 1lama
do Verificacifin HistSrica, que consiste en comparar los valores gene-
rados por el modelo, con los datos registrados sn estudics previczs. -
Para hacer esta comparacifn es necesaric recurrir a métodos estadisti
cos gue permitan una evaluaci&n objetiva de los resultados.

Este trabajo se propone hacer la Verificacifn histdrica de un mo
delo de simulacidn desarrollado por Mavarro Fierro¥,

MATERTAL ¥ METODDS: Se ufilizaron los pardmetros reportados por
Bereskin (1%83), para las siouientes variables: GCanancia diaria de pe
80 (kg/dia} (GDP] desde la octava semana de edad hasta un peso fijo de
90 kg. El grosor prcmﬁdic de la grasa dorsal (cm} (GGD) ¥ el drea dal
cjo de la chuleta (cm™) (AOC) medidos a los 90 kg .

Las medias son: GDP 0.811; GGD 2.73 y A0C 31.14. Las varianzas -
genéticas y ambientales son: @F 0.0025 y 0.0057; GGD 0.1043 y 0.1045
¥ ADC 5.1984 5.2345 respectivamente. Las covarianzas genédticas y am——
bientales son: GDP—GGD 0.0057 y 0.0047; GDP-AOC —0.0285 y -0.0156 ¥ -
entre GGD=AQC -0.2578 ¥ =0.1112 respectivamente {Bereskin, 1983).

Con estos pardmetros se estructurd un sistema gendtico gue inclu
¥e informacidn de un semental (GDE, GGD ¥ AOC}, una hembra (GGD) y un
macho hijo de ambos (CGDP, GGD y ACC). La matriz de varianzas y cova--
rianzas genfSticas y ambientales se formuld partiendo de la base gue —
la covarianza' enética del padre o la madre con su hijo es igual al -
50% de la covarianza genftica de las wvariables dadas (Van Leck, 1979)
¥ que existe independencia ambiental entre les tres individeos y gens
tica entre el semental y la hembra. i

* Ver trabajc presentade en este congreso.



A continuacifn se omestran la matrices de wvarianzas ¥ covarianzas
empleadas en la validacifin del modelc, primero las genfiticass

Semgntal Hembra. Cria.

Gor GGD ADC GCD GDP GGD aOC

GDP L0025 .0057 —.0285 - 0800 0013 _0029 —-.0143

Semental GCD L1043 -.2578 . 0000 -002% 0512 -.1189
BOC 5.1983 . 0080 -.0143 -.128% 2.5992

Hembra GGD .1043 .0029 .0522 -.1289
GO 0025 .0057 -.0285

Ccria. GGD 1043 -.2578
ADC 5.1984

Ehora la matriz de varianzas y covarianzas ambientales:

Seoental. Bembra. Cria.
Gop GGD ROC GGD GDP GGD AOC
GDP 0057
Semental GGD 0047 .1045
AOC ., =.0156 —_1112 5.2345
Beshra GGD -0000 .0O00 _0000 1045
GOP L0000 0000 _0000 - 0000 0057
Cria GGD 00006 .0000 .0000 - 000 D047 .1045
AOC 0000 .0000 0000 . 0000 —. 0156 -.1112 5.2325.

El vector de medias utilizado en el trabajo ea:

Semental. Hembra. Cria.
GDP ZGD AODC GGD &P GGD AOC

MEDIA: -8110 2.730 31.14 2. 730 -B110 2.730 31.14

. Con ezte sistema se gimularon los registros de 10,000 conjuntos
semental-hembra-cria. Con estos sa calcularon las medias, las varian-
zas fenotipicas y el indice de herencia a traviés del metodo de regre-
s8itn (Van Vlieck, 1979) para todas las caracteristicas.

RESULTADDS: las mediasg, varianras y soe intervalos de confianza
{al 99% de confizbilidad) de los registros simulados y el indice de -
herencia caleulado a partir de ellos se muestran en ¢l cuadro gue a-
parece al final del texto.

Como se observa, todas las estimaciones da Bereskin {1983) estén
dentro de los intervalos de confianza calculados. Bs importante desta
car gue un tamafico de muestra tan grande (10,000 familias) hublisra he-
cho muy notorio cunalquier sesgo en €l proceso de =imulacida.

CONCLUSION: el programa evaluado simula poblacicnes cue coinci-——
den con los parSmetros de entrada.
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PARAMETROS ESTIMADOS A PRRTIR DE UNA MUESTRAL DE 10,000 DATOS==

Semental . Hembra. Cria.
GhP GGD AQC GGD o GGD A0C
MEDTIA: LB125 2 733 31.15 2.122 SBElF 2721 3T.18
LIM.SUP. BB L e e ) 2.734 ~B14D 2,733 31.27
LIM.IRF. IS0 B T by o P i 2.711 JBOS4 2700 31.14
VAR . FEMNO 0081 .2093 10.23 S 2067 -0080 2092 10.40
LIM.S0P. -DO0B4 _2F71 10.51 2144 0083 _Z1ITL 1079
LIM.INF.' 007 L2419 9.87 - 1983 L0078 L2018 10.03
VAR.FENO* _ Q082 2088 10.43 L2088 LDog2 L2088 10.43

*Este corresponde a ls warianza fenotfpica sefialada por Bereskin.

INDICE DE HERENCIA.

CARACTERISTICA n? INTERVALO ESTIMAPRG A PRRTIR DE:
GDP 2858 2670 3030 REGRESION DE HIJO CON EL PADRE
ADC -5138 .4843 .5333 REGRESION DE HIJO CON EL PANRE
GGD ~S1L8 4921 _5315 REGRESION DE HIJO COM EL PADRE
GED -4980 .4745 .5175 RBEGRESION DE HIJO ¥ MADRE.
GGD «5004 .4B72 .5136 BEG. EIJO SOBRE BY. PROMEDIC DE

LOS PADRES.

** Se muestran los intervalos de confianza al 99% para cada estimador.



