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INTRODUCCION

La determinacidn de la remocidn bacteriana del pulmdn, ha sido ampliamente uti-
1izada en el estudio de la resnuesta del tracto respiratoric a bacterias inccu-
ladas en condiciones normales y adversas; se basa en la capacidad fisioldaica
del pulmdn para eliminar y remover particulas en el denositadas. Fsta determi:
nacion pernite calcular el nimero de microorganismos depnsitadns y eliminados
del pulmén de animales expuestos a una concentracifn conocida de bacterias en
diferentes tiempos postinoculacidn. Una vez establecidos las valores de remo-
cion bacteriana, se puede determinar el efecto de factnres binldgicos, fisico-
quimicos v ambientales que pueden afectar la misma.

OBJETIVO

Determinar el modelo de remocidn pulmonar de Pastereulla multocida en cerdns
de enaorda.

MATERIAL Y METODO

Cerdos: Se emplearon 6 cerdos machos, de 11 a 13 semanas de edad, con promedio
de veso de 16 Ka P.V.; negativos a pruebas para deteccidn de anticurrpns contra
P. multocida y vacunados contra la enfermedad de Aujeszky {vacnna inactivada
comercia

Racteria: Se utilizd una cepa de P. multocida tipo D, en el inicio de la fase
estacionaria de crecimiento. ?ﬁ suspendio en PBS (pH 7= 2) a una concentraciin
aiustada a aproximadamente 107 unidades formadoras de colonia par ml.
Berpsolizacidn: Se aerosolizaron los 6 cerdos utilizando un sistema construide
y normalizado en la Unidad de Posgrado de la FES Cuaut1t1an, nreviamente des-
crito, se aerosolizaron 20 ml (30 min) de suspensidn bacteriana.

Analisis exnerimental: Los 6 cerdos se dividieron en 3 grupos de 2 an1males -
cada uno, los animales de cada grupo se sacrificaron a Tas 0, 8 y 30 horas
posaerosolizacion. Se tomd una muestra de 2 aramos de 1a porcidn intermedia
ventral de los ldbulos de les pulmones de cada cerdo.

Se detrmind el nimero de bacterias por aramo de muestra (UFCGM), por el métado
descrito en el estudio de normalizacidn del sistemr de mernsolizacidn. En cada
uno de los tres tiemnos postaerosolizacidn, se compararon las UFCGH por lobulo
¥ por pulmén (izauierdo y derecho), con un disefio factorial de dos niveles (ni-
vel A 1dbulos con tres tratamientos: apical, cardiaca y diafragmdtico; nivel B,
pulmones con dos tratamientos: izquierdo v dereche), teniendn dos renlicacio
nes por tratamiento.

Se realizd un andlisis de regresion no lineal para determinar la relacidn entre
tiemoo y nimerc de bacterias por aramo de rwestra(UFCGM).
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RESULTADOS

Se tomd la transformacion logaritmica de los datos obtenidos de bacterias
por gramo de muestra con el fin de homogeneizar varianzas.

En ninguno de los tres tiempos estudiados, se encontrd diferencia significa-
tiva entre el nimern de bacterias por pulmén (izquierdo y derechn), ni por
16bulo (dpical, cardiaco y diafraamdtico), asi como tamnoco se demastrd
interaccion entre 16bulo v pulmdn.

En ei cuadro # 1 se presentan los datos obtenidos en los diferentes tiempos
postaerosolizacion. las figuras nimeros 1 y 2 representan el comportamiento
del ndmero de bacterias con respects al tiempo.

En la arafica #1, se gbserva que el locaritmn natural de barterias por gra-
mo ¢e muestra {In BGM) describe una relacidn asintética con respecto al
tiempo.

El andlisis de regresidn mostrd que el modelo matemdtico que relaciona el
numero de bacterias con respecto al tiempo se representa con la ecuacion

de la recta

— 1 - 0.0667 + 4.53*107% 1)
In BGM
donde t es el tiempo postaerosolizacion. S
E1 coefiriente de correlacinn obtenidn fue de 0.96. La figura # 2 renresenta
la grdafica de la recta ajustada por el wétodo de Minimos Cuadrados.
La representacidn exponencial de la ecuacidn anterior es:

" 0.0667+4.53,10 ° ¢
BeM= € = 2)

Los porcentajes de remocidn con respecto al tiempo se_representan en la figu-
ra # 3, se calcularon a partir de los valores de BGM, obienidos de 1a ecua-
cion 2 mediante la formula-

BGHo - BGM
BGHO _
donde BGM es el niimero de bacterias por gramo de muestra en el tiempo 0.

x 100

tiempo (horas]) 0 3 30 :_
T (media) 16.949 8.957 5077 |
desv. est. 1.62 0.75 0.64 :

Cuadro # 1. Logaritmo natural de bacterias por aramo de muestra.
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CONCLUSIONES

- Debido 2 que no existio una diferencia significativa entre T1a remocidn de lgs
de los 10bulos en cada uno de7los tiemnos se infiere un comportamiento uniforme
de Tos pulmones en la eliminacidn de particulas.

- E1 modele matemdtico obtenido presenta la ventaja de aue se pueden interpolar
datos no experimentadcs: por ejemplo encontrar el porrentaje de remncifn a l2s
3 horas (93%) o determinar el tiempn en oue el cerdn presenta una remocidon del
50% {43 minutos).

- Es ovbic que existe diferencia significativa entre el vorrentaje de remorifn
3 las 0 y a las $ horas nero no entre el porcentaic de remecion a las 8 v 30
horas (ver figura # 3).




