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INTRODUCCION

El conocimiento ds un nusvo padecimiento infectocontagioso en los cerdos en
La Piedad Michoacdn data de mayo de 1980 cuande Stepheno y col (41,2} por un
lado y Moreno Lépez y col por otro aislan, identifican y carsctsrizan um -
nusvo virus pare los cerdos del grupo de los paremixovirus. En las descrip-
ciones, se encusntre gue el virus aislado, tiene propiedadss comunes & otros
paramixovirus, sin embergo no se han estudizdo las relaciones antigénicas -
entre estos paremixovirus, por 1o gue con el propdsito de identificar con ma
yor sxactitud sl patrdn antigénico del paramixovirus percinc , se analizaron
y compararcn las proteinazs sstructuraeles con otros peremixovirus por métodos
de electroforésis en gel de poliacrilamida. Se determdnearsn 6 proteinas por
inmunoprecipitacidn con metionine merceds con S35. Por wsdic del marcado se—
lectivo con glucosamina H3 se demostrayon dos bandas entre 60-85 kD en c&lu-
las infectadas con ol peramixovirus y que corresponden & lss protsinas neuro
aminidesa y hemoaglutinina y a la proteina de fusion, E1 andlisis de las nu—
cleocApsides obtenidas de virus purificado o de células en zultive permanen-—
temente infectadas, rsveld une benda grende de 63 kD y que corresponde & 1la
rucleoproteina. Las otras proteinas identificadas corresponden & la Larga
con 180 kD y a la proteina de la matriz con 40 kD. Al comparer el patrdn de
migrecidn de estas proteinas con Ias de los virus de; la enfermedad del New-
castle, sl del parainfluenze -3 bovino y sl virus Sendal, encontremos dife-
rencias en el patrdn de migracidn y por sndz2 en los pesos moleculares,

TABLA I Comparacidn de las Proteinas estructurales del LPM-V con t otros

Paraemixovirus.
VIRUS

PROTEINA 1Py PI-3V Sendai Newcastle Paperas
Larga 200 200 200 200 200
Hemoaglutinina &6 68 74 72 79
Neurcaminidasa : :
NucleoProteina 68 65 58 53 72
Fusidn 59 54 49 53 61
Proteina P 52 79 79 53 45
Proteina M 40 38 38 37 40

E£1 recuadru indica la inversidn de estas proteinas.

Por 1o antes mencionado, consideramos gue el Paramixovirus porcino cuenta con
los estudios correspondientes pere incorporerlo coms un nusvo miembro del ge-
nero Paremixovirus.
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4= de los métodos de purificacién de proteinas virales como evidencia de
gentiticacion, la microscopia slsctronica constituyes un método de gren valor
ra 1= identificacidn de un virus. Pera eveluar el mecanismu de multiplica—
8n del LPM-V en cultivos celulares, se infectaron células PK-15 con el vi—
#= original carectesrizado por Moreno y col (3]} incubandc a 37°C. Los cultivos
s pareron en su progresidn de la infeccidn a las 24 - 48 y 72 hores, obteni-
ndo el sobrenadente previamente pare su titulecién por HA, con glutaraldehido
gl 3% en amortiguador de fosfatos ph 7.4 0.1 Molar durente 1 hora. Posterior-

ke se retird =1 fijador, se lavd con el mismo amortiguador y se postfijs en
pdxido de Osmio &l T% durentz 1 hore. Los monoestratos celulares se deshi-
e incluyeron in situ. Se obtuvieron recortes representativos y so ana
en un microscopio eloctrénics Philips EM 300. Los patrones de multipli
del LPM-V entre lac 24 y 45 hores consistsn en la formacidn de matrices
wvireles en el citoplasma celular que ebarca amplias extensionss de las células
' v gue esta organizado por pequerios bastones helicoldales. La formacidn de vesi
culas de diferentes didmetros de lugar a diferentes gredos de maduracifn de es
+fructuras en forma alargada en el interdor de las mismas. A las 72 hores la ma
* durecidn de estructuras virales es muy evidente tanto en las vesicules como en

Ja membrena citoplésmica y consisten en formaciones alargadas parecidas a ve-
Ilosidades gue s desprenden &1 medio exterior. Le comparacicn de la morfolo—
gia del virus LPE-V coincide con los del grupo Paremixovirus, 1o gque permite
afirmar que el Paremixovirus LPL-V pertenecs al grupo . E1 anélisis de la es—
tructura proteica del virus LPM-V, y el ultreestructural en su replicacidn en
cultivos celulares, permiten proponer gue en los cerdos existe un nuevo miem-
bro del grupc de los Paramixovirus y el primero en esta especie animal.
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iicroscopia Electrdnica del citcplesma de una c8lule PK-15 después de 72 hores
de infeccidn con el Paramixovirus LPH-V. Note el ndcleo (N} v la vesfcula intra
citoplésmica (V) en donde emergen numerosas proyscciones Filiformes del virus
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