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INTRODUCCION

La Fiebre Porcina Clasica (FPC) es una enfermedad altamente
contagiosa, que afecta al sistema nervioso, endotelios vasculares y
células reticuloendoteliales. Se caracteriza por las presencia de
hemorragias generalizadas e infartos en los 6rganos internos. EI
virus de la FPC pertenece a la Familia Flaviviridae , al género
Petivirus, mide de 40 a 50 nm de didmetro con una nucleocdpside
de aproximadamente 29 nm. Es un virus RNA de cadena sencilla
positiva envuelto, posee tres proteinas estructurales en su envoltura
viral, dos de ellas son glicoproteinas y se denominan E1 o gp55
(55,000d) y E2 o gp46 (46,000 d) v la tercera que no es glicosilada,
denominada C o p36 (36,000 d).

Los anticuerpos producidos en los animales infectados en el campo
son dirigidos contra estas proteinas, sin embargo se desconoce cual
es la secuencia de reconocimiento de todas !as proteinas del virus de
la FPC.

OBJETIVO

El objetivo del presente trabajo fuc el tratar de establecer la
secuencia de reconocimiento de las proteinas del virus de la FPC en
los sueros de los animales infectados y/o vacunados
experimentalmente.

MATERIALES Y METODOS

Las cepas vacunal PAV-250 y la cepa de Campo VC-89-126 fueron
cultivadas en células PK-15 en medio RPMI suplementado con 5 %
de suero fetal bovino hasta obtener un titulo de 10° UFP/ml.
determinandose la cantidad de proteinas las muestras de acuerdo a
la técnica de Bradford v cols. (1978), ajusténdose a uma
concentracion de 1 pg/pl

Las muestras se procedieron a tratarse en geles de poliacrilamida al
12.5% de acuerdo a la técnica de Laemmli y col (1970) empleando
peine ciego, posteriormente los geles se transfirieron a papel de
nitrocelulosa de acuerdo ala técnica de Towbin y cols.(1979).

Los papeles de nitrocelulosa transferidos. se cortaron en tiras de 2
mm de grosor, se bloquearon con solucién de albimina serica
bovina, se les coloco Ia dilucion del suero y posteriormente se les
adiciono una solucién de suero anti IgG de cerdo marcada con
peroxidasa, revelindose con una solucion de 4-¢loro nafiol y
perdxido de hidrogeno.

Los sueros de todos los grupos fueron enfrentados tanto a tiras gue
contenian el antigeno de campo como al las tiras que contenian el

antigeno vacunal.
RESULTADOS

Los sueros de los animales del grupo D que no recibié ningiin
tratamiento dieron resultados negativos tanto al enfrentarlos al
antigeno de campo como al antigeno vacunal..

Los sueros de los amimales del grupo E que solo recibicron la
vacuna PAV-250 presenté un reconocimiento a proteinas que se
encontraron en una rango del20-145 kd. otro grupo que se
encontraban en el rango de las 35 a 60 Kd.

Las animales del grupo A que solo recibieron la cepa de campo VC-
89-126 reconocieron proteinas de rangos de peso molecular de 43-
60 kd, y de 80-100 kd.

Los smimeles del grupo B gue recibieron dos dosis de la vacuna
PAV-250 y gue ademds foeron desafiados con la cepa de campo

VC-89 126 reconocieron proteinas tanto del grupo de 120-145
como del grupo 35-60 que fueron reconocidos por los sueros de los
animales que solo recibieron la vacuna y asi como las proteinas
reconocidas por los animales que solo recibieron la cepa de campo.
En los sueros de los animales del grupo C que recibieron solo un
dosis de vacuna y la cepa de desafio no presentaron
reconocimientos en las bandas de proteinas de rangos de peso
molecular de los 120 -145 kd.

DISCUSION

Los resultados del reconocimiento tznto de las proteinas de la cepa
de campo como de la cepa vacunal aun se encuentran en andlisis
como para poder sacar algunas conclusiones sobre cuales son
reconocidas durante la infeccién. Esclareciendo este patrén de
reconocimiento podriamos tratar de dilucidar cuales son las
proteinas del virus que son reconocidas en etapas tempranas y
cuales son de reconocimiento en etapas tardias de Ia infeccion.



