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INTRODUCCION

El Circo Virus Porcino (PCV2) es uno de los virus
mas pequefios de los animales, de organizacion
estructural relativamente simple: sin envoltura, con
una cépside formada en su mayoria por una sola
proteina, producto del fragmento de lectura abierto 2
(ORF2), con cadena simple de ADN de
aproximadamente 1767 nucledtidos’. Es un virus
altamente resistente y de dificil eliminacion.

El hospedador principal es el cerdoy, en los animales
enfermos, se observa retraso en e crecimiento,
ictericia, aumento en el tamafio de nodulos linféticos,
en ocasiones trastornos respiratorios leves a
moderados, y una mayor susceptibilidad a
infecciones bacterianas. La circovirosis porcina tipo
2 por ser enfermedad emergente constituye un riesgo
importante en la industria porcina del mundo, ya que
es un factor de incremento de la mortalidad animal y
de multiples disfunciones en el crecimiento.

El empleo de técnicas modernas de diagnostico y
deteccion como lo es la PCR en Tiempo Real es de
gran apoyo para la industria porcicola. Por lo que €
objetivo de este trabgjo fue detectar y cuantificar el
virus de PCV2 en tegjidos y sueros de cerdo por esta
técnica.

MATERIALESY METODOS

A patir de Agosto del 2007 a la fecha en €
laboratorio de biologia de Investigacion Aplicada
SA. se emplearon 688 muestras de campo,
especialmente de cerdos sospechosos a la infeccidn
por PCV2, tomando de estos animales e suero y
organos (nédulos linféticos y pulmoén). Los tejidos se
maceraron para poder redlizar la extraccion” del
DNA del virus, empleando € kit de extraccién de
DNA (QlAamp DNA Mini Kit, Qiagen), y as
proceder aladeteccion y cuantificacion por latécnica
de PCR en Tiempo Real*, utilizando el equipo Light
Cycler 2.0, paralo que se utiliz6 una sonda TagMan
definida para este fragmento; asi mismo se disefio un
plasmido especifico con un peso molecular de 72
pares de bases para utilizarse como estandar
conocido y poder cuantificar la carga vira de PCV2
en dichas muestras.

RESULTADOS

Los resultados se resumen en latabla 1. En la cual se
puede apreciar un total de 688 muestras, siendo €l
80% de suero y el 20% de tejido, atodas las muestras
se les realizé PCR en Tiempo Real con lo cua se
obtuvo el 28% de positividad en sueros, y 40% en
tejido.

Tablal
Muestra No. demuestras  (+) %

Tejido 551 156  28%
Suero 137 55 40%
Total 688

Asi mismo en la cuantificaciéon de las muestras la
concentracion del virus en tgjido se revelo mas dta
gue en suero, lo cual indica que en los tejidos existe
la posibilidad de encontrar mas positividad y mayor
cantidad de virus que en las muestras de suero.

La cantidad minima de DNA viral que se encontré en
suero es de 6.9 X 10° teniendo como valor méximo
8.0 X 10° particulas por mililitro, y en muestras de
tejido se encontraron titulos de 2.15 X 10° como
minimo y como méximo de 1.07 X 10", como se
observaen latabla2.

Tabla2
Muestra Titulo Minimo por Titulo Maximo por
ml. ml.
Tejido 2.15 X 10° 1.07 X 10"
Suero 6.9 X 10° 8.0 X 10°
DISCUSION

Es importante considerar que como ya se ha descrito
en otros estudios® y en base a los resultados de este
trabgjo es notable la cantidad de positividad en
tgiidos y la cantidad de virus es mas elevada que en
muestras de sueros, ademas de que € uso de
macerados incrementa la respuesta de anticuerpos
anti PCV2, y puede representar una alternativa para
los productores®. Por lo que asi el porcicultor puede
basarse en este tipo de estudios para hacer un mejor
control del virus en su ato y mejorar su produccién
ademés de poder apoyarse en técnicas de diagnostico
modernas con alta sensibilidad como lo esla PCR en
Tiempo Redl.
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